Evrime Gen Freni

Genlerimizin, viicudumuz icin
urettikleri proteinleri kusursuz
kilacak sekilde evrimlestiklerini
dustintiyorsak, Ingiltere’nin Bath
Universitesi arastirmacilarina
gore yaniliyoruz. Laurence Hurst
ve ekibine gore bazi DNA
parcalari, ilgili genleri ‘ideal’
protein fabrikalar1 olmaktan
cikaracak ol¢lide yavaslatarak, bu
yondeki evrimi denetim altinda
tutuyor. Bu durumda
proteinlerimiz, belki de olabilecekleri
6lctide ‘iyi’ degiller.

Genler, hticreye belirli bir protein mole-
kliint olusturmak icin hangi amino-
asitleri hangi sirayla dizmeleri gerektigi
bilgisini veren DNA parcalari. Yerlesik
gorts, evrimin binlerce yil boyunca gen-
leri bicimlendirerek, ilgili proteinin isle-
vine en uygun aminoasit dizilimini sec-
melerini sagladiklar1 yoniinde. Ancak
DNA’nin baska tiir bilgiler icerdigini de
biliyoruz. Bunlar, kimi zaman protein

Ne Olur Ne Olmaz...

Gelecek i¢in plan yapip 6nlem alma,
eskiden yalnizca insana 6zgl oldugu
sanilan karmasik bir beceriyken, diger
hayvanlarin kendilerini “simdiki
zaman”dan ve “o anki”
gereksinimlerinden ayiramadiklari
ddstndliirken, simdi bu konuda da
yalniz olmadigimizi biliyoruz. Ama bu
ortaklarimizdan birinin de kuslar
oldugunu duymak, yine de oldukca
sasirtict. Cambridge Universitesi'nden
arastirmacilar, bazi kuslarin “gelecek”
kavramina hi¢ de yabanci olmadiklarini
ve gelecek temelinde plan
yapabildiklerini gosterdiler! Sinava tabi
tuttuklart kussa, bir alakarga tirt.
Deneye katilan sekiz kus, her sabah ya
‘kahvaltil’’ ya da ‘kahvaltisiz’ bélmelere
aliniyor. Glintin geri kalan1 boyunca
her iki grubun da yemesi serbest.
Birkac glin sonra ve aksam saatlerinde
kuslara, depolamaya uygun bir yiyecek
olan ¢am fistig1 veriliyor. Kuslarin,
neredeyse her seferinde fistiklar
kahvaltisiz bolmeye tasidiklar
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kodlayan genler tizerine yazilabiliyor;
yani, bir tiir ‘cakisan kod’ konumunda-
lar. Yeni calisma, bu ikincil kodlarin,

proteinin aminoasitlerini kismen belirle-

digini gostermekte. Hurst ve ekibinin
inceledigi DNA bolgeleri, bu ttir kodla-
rin bulundugu ve bunlarin da DNA'nin
cesitli parcalarini birbirine eklemede
(splicing) kolaylastirici ve yardimci islev

gordugl kisimlar. (DNA, RNA’ya kopya-
landiktan sonra bu ekleme birimleri, ge-
reksiz parcalarin diziden ¢ikarilip kalan-

gortliyor. Bu davranisin 6zeti,
arastirmacilara gore su: “Ne olur ne
olmaz, biz fistiklari koyalim da... Belki
yarin kahvaltisiz bolmeye duseriz.” Bu,
gelecekteki gereksinimlerin, yani
gelecegin kendisinin farkinda
olduklariin énemli bir gostergesi. Bu
arada deney, farkli diizenlemelerle
birkac kez de tekrarlanmis. Sonucta
arastirmacilar, yorumlarimim
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larin birbiriyle yeniden birlestiril-
mesinde iglev gortyor. Dizilim, bu
son haliyle protein tretimi icin bir
kalip durumuna geliyor.) Arastir-
macilar, bu yardimci béliimleri in-
san ve fare genlerinde karsilastir-
mali olarak ele alarak, genomdaki
farkli DNA parcalarinin hangi hiz-
la evrildiklerini tahmin etmeye ca-
lismislar. Bulgulari, bu tdr cift is-
levli DNA bélgelerinde gelisen de-
gisikliklerin ¢ok daha az oldugu-
nu, ve diger DNA holgeleriyle ki-
yaslandiginda evrilme hizinin en
az yartya distigunu gosteriyor. Bunun
da otesinde, bu bolgelerden fazla sayida
iceren genlerin de bir biitiin olarak cok
daha yavas evrildigini anliyoruz. Bu
yardimcilarin protein evrimini bu 6l¢i-
de sinirlandiriyor olmasiysa oldukca sa-
sirtict bir sonu¢. Bunun bir anlami da,
arastirmacilara gore, DNA’yla “biraz oy-
nayarak”, simdiki dogal bi¢imlerinden
daha da verimli stiper-proteinler elde et-
me olasilig1.
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dogruluguna ikna olmus durumdalar:
“Bulgularimiz, bu kuslarin tahmin
edilebileceginden ¢ok daha karmasik
bir distince sistemine sahip olduklarini
diistinddrtyor. Clinkl gecmis, bugin
ve gelecek kavramlarini oldukc¢a
saglam bir bicimde kurmus olduklari
gibi, bunu planlama stirecinde de
uygulamaya koyuyorlar.”
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